刘翟  副研究员 

中国科学院微生物研究所2000年毕业于北京大学生命科学院获理学学士，2005年毕业于北京大学生命科学院生物信息中心，获生物信息学博士学位。是我国教育部认定的第一批生物信息学博士。2005年进 入中国科学院微生物研究生分子免疫与分子病毒研究中心（现为中国科学院病原微生物与免疫学重点实验室）进行博士后研究。2009年留所工作，在微生物所信息中心任助理研究 员、副研究员。主要研究方向为：分子病毒学研究，微生物相关的生物信息学研究，和基于新一代测序技术的数据分析和方法学研究。承担自然科学基金项目，科技部基础性工作 专项课题等；近年来，在Lancet, Journal of Biological Chemistry，Emerging Infectious Diseases, Nature structural and molecular biology, PLoS ONE等杂志发表论文 38篇。 

刘昶 研究员  博士生导师 

中国医学科学院药用植物研究所生物信息中心副主任，协和学者特聘教授。美国明尼苏达大学(双城校区) 动物病理专业博士，主攻方向为细胞生物学和基因 组学；美国明尼苏达大学 (双城校区)计算机专业硕士(第二学位)。曾任葛兰素史克制药公司（美国北卡罗来纳州）Genetic Research项目主管；香港大学李嘉诚医学院助理教授； 耶鲁大学访问学者。     

主要研究方向：(1)药用真菌和药用植物基因组学；(2)中药材物联网构建关键技术；主持国家自然科学基金、人事部留学回国人员科技活动择优资助、北京市自然科学基金、香港 政府大学教育资助基金RGC、协和学者特聘教授基金等项目，并作为骨干成员承担科技部 863计划、教育部“长江学者和创新团队发展计划”、中国医学科学院“中药资源学协和创 新团队”多项研究课题。    

以第一或通讯作者发表 SCI论文 30余篇，刊载在 Science、PNAS、Nature Communication、Bioinformatics、BMC Genomics、PLOS One和 BMC Bioinformatics等期刊。近年来关 注药用真菌和药用植物基因组结构与功能解析、生物信息学/化学信息学分析技术平台构建，相关工作在Science杂志上被引用和评论，多次应邀在国际DNA条形码大会上发表研究报 告；2012年，与美国太平洋生物有限公司（PacBio）建立 IMPLAD-PacBio联合前沿遗传分析实验室，做为通讯作者发表了国内应用PacBio技术的首篇SCI论文，目前在整基因组测序 及数据分析、转录组分析及序列数据挖掘方面达到国际先进水平

孙瑞祥 副研究员

中国科学院计算技术研究所,前瞻研究实验室生物信息学研究中心实验室计算蛋白质组组长，专注于模式识别，机器学习，统计数据挖掘在解决生物学问题上的应用基础研究，目前进行的主要研究方向是计算质谱学/计算蛋白质组学。

