
附件2

	组    别
	理学
	专业类别
	生物科学类

	产业类别
	（ ）新一代信息技术  （ ）智能制造装备  （ ）新材料

（ ）先进交通运输设备（√）生物医药      （ ）新能源

（ ）节能环保        （ ）现代服务业    （ ）其他

	是否高校（科研院所）青年教师（科研人员）到企业从事博士后
	（  ）是，高校（科研院所）：                       

                     企业：                       

               博士后编号：                       

（√）否


浙江省151人才工程第三层次培养人员

推荐人选情况登记表

姓     名：      金  伟  波              

单     位：   浙 江 理 工 大 学          
部门（地区）： 生 命 科 学 学 院          

浙江省151人才工程联席会议办公室制
2015年2月



填  表  说  明

（一）封面填写方法：“组别”栏分“理学”、“工学”、“医药”、“农林”、“社科”、“企业”6大类。所在单位为企业的申报人员填写“企业”，其他人员根据自身所从事专业情况填写“理学”、“工学”、“医药”、“农林”、“社科”。

“专业类别”按照GB/T16835—1997分为以下几类，申报人选根据自身所从事专业情况选择合适类别填写：理学：数学类、物理学类、化学类、生物科学类、天文学类、地质学类、地理科学类、地球物理学类、大气科学类、海洋科学类、力学类、信息与电子科学类、材料科学类、环境科学类、心理学类、科技信息与管理类；工学：地质类、材料类、机械类、仪器仪表类、热能核能类、电工类、电子与信息类、土建类、水利类、测绘类、环境类、化工与制药类、轻工粮食食品类、农业工程类、林业工程类、纺织类、交通运输类、航空航天类、兵器类、公安技术类、工程力学类、管理工程类；农学：植物生产类、森林资源类、环境保护类、动物生产与兽医类、水产类、管理类、农业推广类；医学：基础医学类、预防医学类、临床医学与医学技术类、口腔医学类、中医学类、法医学类、护理学类、药学类、管理类；哲学：哲学类、马克思主义理论类；经济学：经济学类、工商管理类；法学：法学类、社会学类、政治学类、公安学类；教育学：教育学类、思想政治教育类、体育学类、职业技术教育类；文学：中国语言文学类、外国语言文学类、新闻学类、艺术类；历史学：历史学类、图书信息档案学类。

“产业类别”主要分八大类，属于新一代信息技术、智能制造装备、先进交通运输设备、节能环保、生物医药、新材料、新能源、现代服务业等我省重点主导产业项目优秀青年人才，请在相应栏打“√”；不属于以上主导产业的，请在“其他”栏打“√”。

“是否高校（科研院所）青年教师（科研人员）”根据《关于鼓励高校青年博士教师到企业从事博士后研究工作的意见》（浙人社发〔2014〕112号），属于青年教师（科研人员）到企业从事博士后研究的，在“是”前打“√”，并填写高校（科研院所）、企业名称及博士后编号。

（二）第二至第六项栏目起讫时间均为2010年1月至2015年3月。其中，获奖栏须填写地市级以上重要奖项，如市科技进步奖、市优秀著作奖等；项目（基金）资助栏中，纵向项目只填写市厅级以上项目（基金），横向项目限填12个资金额较大的重点项目；代表论文和著作栏填写最能代表本人贡献和水平的已发表论文、著作（教材）、译著等，分别限15篇、10部；专利情况须填写至少已通过实质性审查的专利。

（三）此表一律用A4纸打印，务必提供2寸照片粘贴于照片处。表内第二至第六项栏目内容均须附复印件1份作为附件（注：著作类只需复印封面、目录、前三页及封底，企业申报人员还须提供个人薪资情况及纳税证明，附件要求不超过40页），并单独装订成册。所有材料评审结束后，不再退还。


一、基本情况

	姓  名
	金伟波
	性    别
	男
	出生年月
	1977.02
	（2寸照片）

务必提供

	出生地
	浙江温岭
	政治面貌
	中共党员
	党政职务
	
	

	文化程度
	研究生
	学    位
	博士
	专技职务
	副教授
	

	毕业时间
	2007.06
	所学专业
	生化与分子生物学
	从事专业
	生化与分子生物学
	

	毕业学校
	西北农林科技大学
	工作单位
	浙江理工大学

	所在单位提供的薪资数额

（企业人才须填写此项，并提供收入纳税证明材料，此项可不公示）
	                     （人民币：万元/年）

	联系电话
	18667197809
	E—mail
	jwb@zstu.edu.cn

	何年入选各市（部门）

人才工程及培养情况
	

	主要简历
	起始年月
	终止年月
	单    位
	从事何工作
	备  注

	
	2013.08

2009.12

2007.07

2004.09

2001.09

1997.09
	至今

2013.07 

2009.12

2007.06

2004.06

2001.06
	浙江理工大学

西北农林科技大学

西北农林科技大学

西北农林科技大学

西北农林科技大学

西北农林科技大学


	教学科研

教学科研

教学科研

研究生

研究生

本科
	副教授

副教授

讲师

博士

硕士

学士

	学术组织任职情况
	学术组织名称
	所任职务
	备  注

	
	陕西省生化与分子生物学会

浙江省生物信息学会
	会员

会员
	



二、获奖情况

	获奖名称
	获奖项目名称
	奖励级别
	等级
	排名
	获奖时间

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	


注：奖励级别分“国家级”、“省部级”、“市厅级”；等级指“一等奖”、“二等奖”和“三等奖”；限10项。

三、获项目（基金）资助情况

（一）纵向项目情况

	项目（基金）名称
	项目（基金）来源
	项目（基金）

级别
	金额

（万元）
	起止年度
	排名
	是否结题

	一个全新miRNA 介导番茄抗灰霉病菌侵染的分子机制研究
	自然科学基金
	国家级
	78万
	2014-2017
	1/7
	否

	灰霉病菌胁迫下番茄差异表达miRNA的识别及抗病机制研究
	自然科学基金
	国家级
	20万
	2011-2013
	1/7
	是

	白粉病菌胁迫下小麦差异表达 miRNA 的识别及其抗病机制研究
	教育部博士点基金
	省部级
	5万
	2011-2013
	1/6
	是

	番茄miRNA的识别及其在番茄灰霉病菌侵染中的作用
	陕西省自然科学基金
	省部级
	3万
	2008-2010
	1/5
	是

	国家马铃薯产业技术体系岗位科学家
	农业部
	国家级
	350
	2011-2015
	4/5
	否

	
	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	
	


注：项目来源指“发改”、“科技”、“自然科学基金”等；项目级别分“国家级”、“省部级”、“市厅级”；限10项。

（二）横向项目情况

	项目名称
	委托单位
	金额

（万元）
	起止年度
	排名
	是否结题

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	

	
	
	
	
	
	


注：限填12项；项目排名第4及以后的，限4项。


四、专利情况

	专利名称
	专利类别
	批准时间
	申请地区
	是否授权
	是否通过
实质性审查
	排名

	
	
	
	
	
	
	


注：只填写至少已通过实质性审查的专利；专利类别指发明专利、实用新型专利、外观设计专利、软件著作权等；限15项。

五、代表论文

	论文题目
	刊物名称
	期刊号
	发表

时间
	排名
	论文

类别
	索引情况
	影响

因子
	被引用次数

	Characterization of miRNAs associated with Botrytis cinerea infection of tomato leaves
	BMC Plant Biology
	1471-2229
	2015.01
	1/2

通讯
	国外期刊
	SCI二档
	3.942
	0

	PhaseTank: genome-wide computational identification of phasiRNAs and their regulatory cascades
	Bioinformatics
	0264-6021
	2015.01
	3/3

通讯
	国外期刊
	SCI二档
	4.621
	0

	Identification of Maize Long Non-Coding RNAs Responsive to Drought Stress
	Plos One
	1932-6203
	2014.06
	3/3

通讯
	国外期刊
	SCI三档
	3.534
	1

	Identification and validation of miRNAs associated with the resistance of maize (Zea mays L.) to Exserohilum turcicum
	Plos One
	1932-6203
	2014.01
	7/7

通讯
	国外期刊
	SCI三档
	3.534
	3

	Identification and Analysis of Powdery Mildew-Responsive miRNAs in Wheat
	Journal of Phytopathology
	0931-1785
	2014.09
	4/4

通讯
	国外期刊
	SCI四档
	0.921
	0

	Microarray-based Analysis of Tomato miRNA Regulated by Botrytis cinerea
	Journal of plant growth regulation
	0721-7595
	2012.03
	1/7

通讯
	国外期刊
	SCI三档
	2.859
	4

	Targets for human encoded microRNAs in HBV genes
	Virus genes
	0920-8569
	2011.04
	2/4

通讯
	国外期刊
	SCI四档
	1.705
	15

	Transformation of wheat with the HMW-GS 1Bx14 gene without markers
	Russian Journal of Genetics (Genetika)
	1022-7954
	2011.02
	2/5

并列第一
	国外期刊
	SCI四档
	0.431
	4

	Propamidine decreases mitochondrial complex Ⅲ activity in Botrytis cinerea
	BMB Reports
	1976-6696
	2010.09
	2/6

并列第一
	国外期刊
	SCI三档
	2.276
	2


注：类别指国内外期刊、国际会议等；索引指SCI、EI、SSCI等；论文要求第一作者及通讯作者；限15篇。

六、代表著作

	著  作  题  目
	出 版 社
	出版时间
	书    号
	类别
	排名

	
	
	
	
	
	


注：类别指教材、专著、译著；限10部。


七、简述学术技术方面主要成绩与贡献（限800字）

	（企业申报人员：重点介绍本人为企业产生的实际效益，包括产品开发、技术支持、经济效益、社会效益等方面。非企业申报人员：理工、农林学科申报人员重点介绍本人在产学研结合方面取得的实效；医药学科申报人员重点介绍本人在临床工作、临床应用等方面的实际成效；社科学科申报人员重点介绍本人工作在社会上的实际应用情况，包括转换为相关政策、得到相关领导批示、取得社会经济效益等具体情况。）

本人今年主要从事“植物非编码RNA与环境因子互作”方面的研究工作，取得如下成果：

1、番茄miRNA的识别及其对灰霉病菌侵染的应答研究。自2008年以来，本人就开始研究番茄与灰霉病菌的互作。我们利用miRNA芯片及高通量小RNA测序技术，对灰霉病菌侵染的番茄miRNA展开详细的研究，最后分别在番茄体内都发现了大量的表达受到严重抑制或诱导的miRNA基因。进一步通过过量表达分析几个表达上调的miRNA抗病性，结果发现：miRn018、miR394、miR319和miR172具有一定的抗病性。研究期间获批国家自然科学基金青年项目“灰霉病菌胁迫下番茄差异表达miRNA的识别及抗病机制研究”和面上项目“一个全新miRNA 介导番茄抗灰霉病菌侵染的分子机制研究”等项目的资助；相关结果已在国际期刊《BMC plant biology》、《Bioinformatics》和《Journal of Plant Growth Regulation》上发表。 

2、小麦miRNA的识别及其对白粉病菌的应答研究。首先利用miRNA芯片识别的8 个白粉病菌应答miRNA中，只有2 个miRNA（miR394和miR160）是本项目首次识别的白粉病菌应答miRNA；进一步的研究表明，miR394 和miR160 确实能够对小麦白粉病菌侵染产生应答。项目研究期间获批主持教育部高等院校博士点基金项目“白粉病菌胁迫下小麦差异表达 miRNA 的识别及其抗病机制研究”的资助；相关研究成果已经在国际SCI期刊《Journal of Phytopathology》上发表；并申请了一个抗旱miRNA基因的发明专利（专利申请号：201310545024.0）。

3、玉米miRNA的识别及其对大斑病侵染的应答及lncRNA对干旱胁迫的应答研究。利用miRNA芯片技术，对大斑病菌侵染的玉米miRNA展开详细的研究，发现miR811, miR829, miR845, and miR408等4个miRNA的表达受到大斑病菌侵染影响，进一步验证发现miR811和miR829具有一定的抗病性。相关结果已在国际期刊《PLOS One》上发表；此外，通过转录组测序发现大量的玉米lncRNA，其中有些lncRNA的表达受干旱胁迫影响。相关研究成果也在国际期刊《PLOS One》上发表。




八、5年培养期内个人计划与预期目标（包括拟开展重大科学技术研究计划安排、实施进度、阶段性科技成果和经济社会效益以及人才培养工程预期目标，限800字）
	一、个人计划

基于前期的工作基础，将继续围绕“植物与外界因子的互作”这一问题，从small RNA的角度研究植物应答外界因子的分子机制。计划通过以下两个方向展开研究：
1、揭示番茄小分子RNA与灰霉病菌互作的分子调控网络
我们在前期的研究中发现：番茄miRn018、miR394、miR319和miR172的过表达对番茄灰霉病菌具有一定的抗病性；此外，还发现灰霉病菌的侵染对番茄基因组甲基化水平具有较大的影响。在此基础上，展开如下研究：
番茄抗病miRNA的靶基因识别及其抗灰霉病菌的分子机制研究；
(2) 番茄小分子RNA介导的表观遗传学修饰对灰霉病菌侵染的应答机制研究；
(3) 系统生物学方法揭示番茄与灰霉病菌互作的分子调控网络。
2、基于sRNA组、转录组及蛋白组学技术研究丹参次生代谢物合成的分子调控网络

项目组在前期研究中发现，银离子、茉莉酸及酵母提取物等处理能够有效促进丹参毛状根中丹参酮及丹酚酸等次生代谢物的合成。因此，项目组将利用前期建立的高通量测序数据分析平台，对银离子、茉莉酸及酵母提取物等诱导子处理的丹参毛状根的小分子RNA、转录组及蛋白组进行系统的分析。具体内容如下：

诱导子处理下差异表达丹参miRNA对次生代谢物合成的影响及调控机制；

差异表达mRNA及长链非编码RNA对次生代谢物合成的影响及调控机制；
系统生物学方法揭示丹参次生代谢物合成调控的分子机制。
二、实施进度安排

第一年度

1.
番茄抗病miRNA的靶基因识别及其抗灰霉病菌的分子机制研究；
2.
丹参毛状根miRNA组及转录组的分析；
第二年度

灰霉病菌引起番茄表观遗传学修饰的变化情况

表观遗传修饰对灰霉病菌侵染的应答的研究；
丹参差异表达miRNA的识别及靶基因验证；
丹参差异表达mRNA及长链非编码RNA的识别及差异表达分析
第三年度

1.
转录组学分析番茄对灰霉病菌侵染的应答；
2.
蛋白组定量分析技术研究番茄对灰霉病菌侵染的应答；

3.  差异表达miRNA对有效成份合成的影响

4.  差异表达mRNA对次生代谢物合成的影响
第四年度和第五年度

1.
系统生物学方法揭示番茄响应灰霉病菌侵染的分子调控网络。
2.
系统生物学方法揭示番茄响应灰霉病菌侵染的分子调控网络。

3.  实验结果的整理和论文撰写与发表。
三、预期目标

科研目标

1.
发表影响因子为5-10分或SCI二区及以上的论文1-2篇以上，影响因子3-5分的SCI收录论文3-5篇。
2.
申报浙江省杰出青年基金项目。

人才培养工程目标

1.
申报浙江省151人才第一层次；

2.
申报教育部新世纪人才项目。





九、用人单位具体培养目标计划

	推荐人选

具体培养目标
	

	推荐人选

培养计划举措
	具体计划举措：

1.

2.

3.

4.

5.

6.

	
	导师姓名
	
	导师单位
	

	
	导师基本情况：




十、公示情况及相关单位意见

	所

在

单

位

意

见
	以上信息已公示，无异议。

	
	（对申报推荐人选成就、贡献和学风道德的评价）

单位盖章

年   月   日

	主

管

厅

（局）

、

设

区

市

意

见
	（推荐意见，以及本部门或本市对人选的培养目标和措施，要求目标描述定性定量结合，措施列举采用条目式）

单位盖章

年   月   日

	专家评审意见

	签  名：

年   月   日

	联席会议审批意见

	盖  章

年   月   日
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